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Analiza asocjacji pomiedzy
polimorfizmem genu hormonu wzrostu (GH/Haell)
a cechami jakoSci tuszy wieprzowej i miesa

Analysis of the association between the polymorphism of the growth hormone gene
(GH/Haell) and quality of fatteners carcass and meat traits

Streszczenie. Celem badan byto okreslenie jakosci tusz wieprzowych oraz cech fizycznych i sktadu
chemicznego poledwicy i szynki w odniesieniu do polimorfizmu w locus GH. W doswiadczeniu
wykorzystano tuczniki mieszance ras: wielkiej bialej polskiej, polskiej biatej zwistouchej, duroc
i pietrain, utrzymywane w gospodarstwie indywidualnym na terenie woj. podkarpackiego. Poli-
morfizm genu GH (SNP intron 2/ ekson 2) oznaczono metoda PCR-RLFP, wykorzystujac enzym
restrykcyjny Haell. Okreslono zaleznosci pomiedzy poszczegdlnymi genotypami a wskaznikami
umigsnienia i ottuszczenia tuszy oraz cechami fizycznymi i sktadem chemicznym poledwicy i szyn-
ki. Stwierdzono, ze tuczniki o genotypie AA w pordwnaniu z tucznikami o genotypie AG charakte-
ryzowala istotnie wyzsza zawarto$¢ tkanki mig$niowej, udziat wody luznej w poledwicy i thuszczu
W szynce oraz nizsza zawarto$¢ masy catej szynki i szynki bez skory i kosci oraz zawarto$é thuszczu
w poledwicy. Z kolei heterozygoty cechowaly si¢ istotnie wyzsza masa calej poledwicy i szynki
oraz zawartos$cia thuszczu w szynce.

Stowa kluczowe: tuczniki, gen hormonu wzrostu, tusza, migso, jakos¢

WSTEP

Srednia konsumpcja migsa w Polsce w ostatnich dwoch dekadach wynosi ok. 70 kg na
1 mieszkafica, z czego blisko 57% stanowi migso wieprzowe [Blicharski i in. 2015, Roz-
krut 2021]. Jest ono surowcem kulinarnym szczegélnie preferowanym przez konsumen-
tow nie tylko ze wzgledu na tradycje, ale rowniez z uwagi na wysoka warto$¢ odzywcza
i walory sensoryczne oraz niska cen¢ [Moskal i Michalska 2017]. Obecnie konsument,
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zgodnie z trendem tzw. $wiadomego odzywiania si¢, zwraca szczegdlng uwagge na jakos¢
migsa kulinarnego. Stad potrzeba okreslenia jak najwigkszej liczby elementow ksztaltu-
jacych te parametry. Glownymi czynnikami genetycznymi wpltywajacymi na jakos¢ tech-
nologiczng i konsumpcyjna migsa wieprzowego sa rasa lub model krzyzowania, z jakiego
pochodzi tucznik, oraz, jak wynika z przeprowadzonych badan, genotyp zwierzgcia [Ku-
ryt i in. 2003, Florowski i in. 2007, Sieczkowska i in. 2007, Cebulska 2015].

Trwajace od lat 90. XX w. badania genomu $wini przyniosty wymierne efekty w po-
staci wytypowania markerow genetycznych dla cech jakosci tuszy i migsa wieprzowego.
Wsrdd nich, w grupie gendw kandydujacych, wymienia si¢ gen hormonu wzrostu (GH),
ktorego dziatanie wigze si¢ ze wzrostem i réznicowaniem komorek w procesie rozwoju
miesni szkieletowych [Knorr i in. 1997, Putnova i in. 2001].

Hormon wzrostu nalezy do czynnikéw wzrostowych osi somatotropowej i ich re-
ceptorow wchodzacych w sktad grupy regulatorow wzrostu i rozwoju masy ciala. Jest
wydzielany przez tzw. somatotropy w cz¢séci gruczolowej przysadki mozgowej, a jego
sekrecj¢ do krwi kontroluja neurohormony podwzgérzowe: czynnik uwalniajagcy hormon
wzrostu (GHRH) oraz somatostatyny (SST) [Matteri i in. 2000].

Gen hormonu wzrostu u $wini domowej (Sus scrofa f. domestica) jest umiejsco-
wiony na krotkim ramieniu chromosomu 12 i sktada si¢ z 5 eksonow, ktorych catkowita
transkrybowana dtugo$¢ wynosi 1,7 kb [Yerle i in. 1993]. Wykryto i opisano kilkanascie
wariantow polimorfizmu w locus GH, w tym miejsca polimorficzne w obrebie drugiego
eksonu GH identyfikowane enzymem restrykcyjnym Haell [Kirkpatrick 1992]. Z uwagi
narole, jaka w organizmie petni hormon wzrostu, przeprowadzono badania w odniesieniu
do polimorfizmu genu GH (SNP intron 2/ ekson 2, restryktaza Haell) i cech jakosci tusz
oraz migsa wieprzowego. W wielu pracach wykazano wystepowanie asocjacji pomiedzy
uzyskanymi genotypami genu hormonu wzrostu u $win Landrace, Large White, Meishan,
Pietrain oraz ich mieszancéw a ottuszczeniem tuszy, powierzchnig ,,0ka” poledwicy i ja-
ko$cig migsa, a gen hormonu wzrostu wskazano jako gen kandydujacy dla wskaznikow
otluszczenia [Knorr i in. 1997, Putnova i in. 2001, Franco i in. 2005]. Odmienne wyniki
zaprezentowali Rybarczyk 1 in. [2007] oraz Kmie¢ i in. [2010], ktoérzy nie stwierdzili,
aby polimorfizm istotnie r6znicowat cechy uzytkowos$ci rzeznej tucznikéw Landrace oraz
mieszancoéw tej rasy z rasami Duroc, Yorkshire, Pietrain. Stad potrzeba kolejnych analiz
pozwalajacych na sprecyzowanie tych zaleznosci.

Celem badan byto okreslenie jako$ci tusz wieprzowych oraz cech fizycznych i sktadu
chemicznego poledwicy i szynki w odniesieniu do polimorfizmu w locus GH.

MATERIAL I METODY

Tuczniki mieszance (F19Q (@wielka biata polska x J'polska biata zwistoucha) x F1J
(Qduroc x & pietrain)) objete doswiadczeniem utrzymywano w gospodarstwie indywidu-
alnym, w kojcach $ciotkowych zgodnie z wymaganiami dobrostanu [Rozporzadzenie...
2010]. Wybodr modelu krzyzowania wynikat z oczekiwan producentow tucznikéw w Pol-
sce wschodniej i poludniowo-wschodniej oraz wymagan zaktadow miesnych zlokalizo-
wanych w tych regionach (wojewddztwo podkarpackie). W gospodarstwie stosowano
zywienie w systemie na sucho, do woli, mieszanka zawierajaca komponenty zywieniowe
bilansowane przez producenta w zaleznosci od zapotrzebowania przez zwierzgta [Grela
i Skomiat 2020]. Po uprzednio wykonanych wstepnych badaniach genotypu, do dalszej
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analizy przeznaczono grupe 60 tucznikow (loszki), po 20 szt. w kazdym genotypie genu
GH (AA, AB, BB).

Uboje tucznikéw doswiadczalnych przeprowadzono w Zakladzie Przetworstwa
Migsnego przy masie ciala wynoszacej 117 kg (+2 kg). Migsno$¢ (procentowa zawar-
to$¢ chudego migsa) tuszy ustalono za pomocag urzadzenia CGM firmy SYDEL (kod
YXX20123.01.T01). Pomiar wykonano metoda schabowg oznaczajac grubos$¢ stoniny
i wysokos$¢ ,,0ka” poledwicy w punkcie C., tj. na wysokosci ostatniego zebra w odlegtosci
7 cm od linii przecigcia tuszy na poltusze. Po 24-godz. chtodzeniu w temp. 2—4°C prawe
pottusze poddawano rozbiorowi, wyodrebniajac cze$ci zasadnicze, w tym przeznaczone
do dalszej analizy: poledwice i szynke. Wyreby te poddano dysekcji, uwzgledniajac ich
mas¢: bez skory (b/s), bez skory i kosci (b/s/k), bez skory, kosci i thuszezu (b/s/k/t). Pro-
by o masie 150 g do badan laboratoryjnych pobrano z poledwicy (m. longissimus dorsi)
i szynki (m. semimembranosus) w celu okreslenia cech fizycznych i chemicznych. Pomia-
ru pH poledwicy i szynki dokonano 45 min oraz 24 h po uboju aparatem PH-Star CPU
firmy Matthédus. Procentowy udzial wody luznej (WHC — water-holding capcity) okreslo-
no metoda Grau’a i Hamma [1952] w modyfikacji Pohja i Niinivaary [1957]. Uzywajac
analizatora migsa FoodScanTM (FOOS), wykorzystujacego spektrometri¢ transmisyjna
w bliskiej podczerwieni (NIR), zgodnie z normg PN-A-82109 [2010] okreslono procento-
wa zawarto$¢: wody, biatka ogdtem, thuszczu ogotem oraz kolagenu. Wartos¢ kaloryczng
brutto (kJ 100 g™') obliczono na podstawie zawarto$ci biatka ogdlnego i thuszczu, przyjmu-
jac dla 1 g biatka i thuszczu rownowazniki energetyczne odpowiednio: 23,64 kJ 1 39,54 kJ.

Materiat biologiczny do badan DNA stanowity proby tkanki migsniowej poledwi-
cy. Izolacje DNA przeprowadzono przy uzyciu gotowych zestawow firmy Qiagen: Dne-
asy® Blood &Tissue Kit, zgodnie z procedura podana przez producenta. Reakcje PCR
przeprowadzono z wykorzystaniem termocyklera PTC-200 Peltier Thermal Cycler (MJ
Research). Sekwencje primeréw dla genu hormonu wzrostu (GH) opracowano na podsta-
wie danych literaturowych [Kirkpatrick 1992]. Calkowita objetos¢ mieszaniny reakcyjnej
PCR dla kazdej proby wynosita 15 ul i zawierata 7,5 pl odczynnika REDTaq® Ready-
Mix™ PCR Reaction Mix (Sigma-Aldrich), 0,2 pl (5 uM) kazdego z primeréw (Sigma
-Aldric/Genomed), 5,9 ul wody wolnej od nukleaz (Sigma-Aldrich) oraz 1,2 pl (20 ng/ul)
DNA. Warunki termiczne dopracowano testowymi reakcjami PCR w gradiencie tempe-
raturowym. Do trawienia uzyskanych produktow PCR wykorzystano enzym restrykcyjny
Haell firmy BioLabs Inc. Rozdziatu elektroforetycznego uzyskanego produktu PCR, po
trawieniu enzymami restrykcyjnymi, dokonano w zelu agarozowym (SIGMA).

Analize statystyczng przeprowadzono za pomocg oprogramowania SAS (version 9.4
by SAS Institute Inc. Cary, NC) z wykorzystaniem wieloczynnikowej analizy wariancji.
Weryfikacje wartosci analizowanych cech przeprowadzono przy wykorzystaniu modelu
mieszanego:

Yy =G bte,

gdzie uwzgledniono:

v, — wartos¢ badanej cechy,

u — $rednia warto$¢ cechy,

G, — staly efekt genotypu w badanym locus,
b — wspoélczynnik regresji dla wieku uboju,
e~ btad losowy.
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WYNIKI I DYSKUSJA

W wyniku przeprowadzonych badan wykazano zaleznosci pomiedzy polimorfizmem
w locus GH a parametrami umigs$nienia i otluszczenia tusz. Stwierdzono, ze najgrubsza
stoning cechowaty si¢ osobniki heterozygotyczne GH AB (tab. 1). Réznice pomig¢dzy
skrajnymi wartosciami (genotyp AB i AA) okazaly si¢ statystycznie istotne (p < 0,05).
Roéwniez w odniesieniu do migsnosci zaobserwowano roéznice pomigdzy genotypami. Ho-
mozygoty AA charakteryzowaly si¢ migsnoscig na poziomie 58,6 % i byla to wartos$¢
istotnie (p < 0,05) wyzsza o 3,4% w porownaniu do heterozygot AB.

Badania genu hormonu wzrostu w odniesieniu do cech jakosSci tuszy wieprzowej
przeprowadzone w latach 90. XX w. wykazatly, ze moze by¢ on waznym markerem
otluszczenia $win [Casas-Carrilo 1 in. 1994, Knorr i in. 1997]. Wenjun i in. [2003], ana-
lizujac otluszczenie i migsnos¢ swin w odniesieniu do polimorfizmu genu GH, wykazali,
ze osobniki mieszance Nanchang White (Large Yorkshire x Binhu Black) o genotypie AA
miaty grubsza stoning (2,51 cm) w porownaniu do §win o genotypach AB (2,46 cm)
i BB (2,45 cm). Natomiast w odniesieniu do migsnosci autorzy ci wykazali istotne
roznice dla rasy Yorkshire, gdzie homozygoty BB cechowatly si¢ wyzszym udziatem
tkanki migsniowej (59,18%) niz $winie z genotypem AA (58,28%). Pierzchata i in.
[2004], analizujac warto$¢ rzezng tucznikow mieszancow ras pbz, wbp, duroc, pie-
train, wykazali wplyw polimorfizmu genu hormonu wzrostu na grubos$¢ stoniny, lecz
w odniesieniu do mutacji identyfikowanej restryktazg Mspl. Natomiast Kury? i in.
[2003] w doswiadczeniu wykonanym na tucznikach linii 990 zaobserwowali zalez-
no$¢ migdzy wskaznikami migsnosci tuszy a polimorfizmem genu GH wykrywanym
enzymem Haell. Autorzy ci wskazali genotyp AA jako najmniej korzystny dla tego
parametru jakosci tuszy. Stwierdzenia te, odmienne od uzyskanych w badaniach wta-
snych (tab. 1), moga wynikaé z genetycznej specyfiki ras uzytych w doswiadczeniu,
co wymusza prowadzenie badan obejmujacych jak najwigksza liczbe ras i linii $win
w celu otrzymania jednoznacznej odpowiedzi.

Analiza wynikow dysekcji szynki w zaleznosci od genotypu tucznikow w locus GH
wykazata istotny (p < 0,05) wptyw genotypu na mase szynki calej oraz szynki bez skory
i kosci, gdzie roznica pomigdzy genotypami AB i AA wyniosta odpowiednio 1,12 kg oraz
0,83 kg (AB > AA) (tab. 2).

Tabela 1. Wskazniki umig$nienia i otluszczenia tusz tucznikow w zaleznosci

od genotypu genu GH
Table 1. Indicators of muscle and fatness of fatteners carcasses depending on the genotype
of GH gene
Grubos¢ stoniny Wysokos¢ ,,oka” polgdwicy Migsnosé
Genotypy GH Backfat thickness Height of a loin ,,eye” Meatness
GH genotypes (mm) (mm) (%)
srednia £SD / mean +SD
AA 15,612£5,56 68,8 £3,9 58,6°+5,6
AB 18,11°+5,30 65,9 £3,0 552%+1,1
BB 17,01%°+4,38 67,4 £2,5 56,7%+5.4

a, b... — w kolumnach rd6znig si¢ istotnie przy p < 0,05
a, b... — differ significantly in the columns at p < 0.05
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Wskazniki fizyczne wchodzg w sktad grupy czynnikow okreslajacych jakos$¢ wie-
przowiny. Sposrod nich najwazniejsze znaczenie dla szybkiego okreslenia zmian za-
chodzacych w miesie post mortem i jego przydatnosci technologicznej majg pomiar pH
i wodochtonno$ci migsa [Kortz 2001]. Sposrod analizowanych genotypoéw genu hormonu
wzrostu najwyzsze wartosci pH,, i pH,, w poledwicy zanotowano dla homozygot AA.
W przypadku szynki najwyzsze pH,, stwierdzono u homozygot BB, a pH,, u homozy-
got AA. Jakkolwiek zaobserwowane roznice pomigdzy poszczegdlnymi uktadami alleli
nie zostaty potwierdzone statystycznie, co oznacza brak wplywu polimorfizmu GH na
omawiany wskaznik (tab. 3 1 4). Istotne asocjacje wykazano pomig¢dzy polimorfizmem
genu hormonu wzrostu a wartoscig WHC w poledwicy. Stwierdzono, ze heterozygoty AB
cechowaly si¢ nizszym o 4,66% udziatem wody luznej (p < 0,05) w poréwnaniu z homo-
zygotami AA (tab. 3).

Tabela 2. Wyniki dysekcji poledwicy i szynki w zaleznosci od genotypu tucznikow w locus GH
Table 2. Dissection results of loin and ham depending on the genotype of fatteners at the GH locus

Poledwica Szynka

Loin Ham
Genotypy GH cala b/s b/s/k | b/s/k/t cata b/s b/s/k b/s/k/t
GH genotypes whole w/s w/s/b | w/s/b/f | whole w/s w/s/b | w/s/b/f

(kg) (kg) (kg) (kg) (kg) (kg) (kg) (kg)
Srednia +SD / mean £SD
7,41 7,12 5,95 441 14,432 13,69 12,45a 10,49

[22]

AA £0,63 | 20,62 | 20,76 | 2070 | 2092 | 085 | +0.77 | +0.91
B 773 | 728 | 589 | 419 | 1555 | 1448 | 1328° | 11,28

1056 | 072 | 2077 | +0.60 | 2099 | 097 | =090 | +0.72
- 727 | 698 | 570 | 432 | 1476 | 13.92 | 12,68% | 10,83

0,71 | 0,75 | 40,66 | 0,66 | +0,73 | 0,89 | +0,89 | +0,85

a, b... — w kolumnach réznig si¢ istotnie przy p < 0,05
a, b... — differ significantly in the columns at p < 0.05

Tabela 3. Wtasciwosci fizyczne poledwicy w zalezno$ci od genotypu tucznikow w locus GH
Table 3. Physical properties of loin depending on the genotype of fatteners at the GH locus

Genotypy GH pH,; pH,, WHC
GH genotypes srednia £SD /mean +SD
AA 6,35 +0,36 5,68 0,16 23,98'+1,96
AB 6,32 £0,38 5,61 £0,18 19,32°+2,57
BB 6,33 0,31 5,66 £0,20 22,18%+1,71

a, b... — w kolumnach r6znig si¢ istotnie przy p < 0,05
a, b... — differ significantly in the columns at p < 0.05

Badania molekularne przeprowadzone przez Rybarczyka i in. [2007] na osobnikach
hybrydowych PIC w odniesieniu do polimorfizmu genu hormonu wzrostu nie wykazaty
istotnych asocjacji w omawianym zakresie analiz. Wartos¢ WHC dla migsa, jaka przed-
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stawiono, wynosita 17,94%, byla wigc nizsza od uzyskanej w badaniach wlasnych dla
poledwicy 1 wyzsza w odniesieniu do szynki (tab. 3 1 4).

Na podstawie badan wtasnych oraz wynikow innych autorow [Kuryt i in. 2003, Pierz-
chata i in. 2004, Rybarczyk i in. 2007, Kmiec i in. 2010] mozna stwierdzi¢, ze tuczniki na-
lezace do réznych ras, ale o tym samym genotypie w danym locus GH, wykazuja znaczne
zrdznicowanie co do jakosci tuszy i migsa, co wyklucza uniwersalnos$¢ tego polimorfizmu
w odniesieniu do gatunku $wini domowe;j.

Tabela 4. Wlasciwosci fizyczne szynki w zalezno$ci od genotypu tucznikow w locus GH
Table 4. Physical properties of loin depending on the genotype of fatteners at the GH locus

Genotypy GH pH,; pH,, WHC
GH genotypes érednia £SD /mean £SD
AA 636 £0,27 5.73 2021 1551 41,89
AB 6.39£027 5,68 £0,17 16,07 +2.27
BB 6,51 £0,25 5,66 £0,19 16,70 £1,54

Tabela 5. Sktad chemiczny oraz warto$¢ energetyczna polgdwicy w zaleznosci od genotypu
tucznikéw w locus GH
Table 5. Chemical composition and energy value of loin depending on the genotype of fatteners
in the GH locus

Thuszcz . Warto$é
Genotypy Woda Intramuscular Blalk.o Kolagen energetyczna
Water Protein Collagen

GH N fat o o Energy value

GH (%) (%) (%0) (%) (kJ/100 g)
genotypes

$rednia £SD / mean +SD

AA 72,54 +6,38 1,97°+0,62 23,96 £2,17 | 0,97 0,19 644,15 £72,15

AB 71,90 +7,58 2,66°+0,60 23,46 £2,14 | 0,99 40,17 659,48 £64,59

BB 72,74 +8,59 2,43%4+0,35 2328 +2,33 | 0,91 +0,17 646,31 £68,97

a, b... — w kolumnach roznig si¢ istotnie przy p < 0,05
a, b... — differ significantly in the columns at p < 0.05

Dane liczbowe przeprowadzonych badan molekularnych w aspekcie zaleznosci po-
mie¢dzy polimorfizmem w locus GH a warto$cia odzywcza polgdwicy i szynki zawarto
w tabelach 5 1 6. Analiza statystyczna wykazata istotng asocjacj¢ w odniesieniu do udzia-
hu tluszczu w analizowanych elementach tuszy. Najwigcej (2,66%) tego sktadnika zano-
towano w poledwicy tucznikéw heterozygotycznych, a stwierdzona réznica (p < 0,05)
w porownaniu z homozygotami AA wynosita 0,69 punktow procentowych. Z kolei
w szynce wykazano odwrotng zaleznos¢, tj. najwigksza zawartosc ttuszezu (3,47%) zaob-
serwowano u tucznikow GH AA, a statystycznie potwierdzona roznica (p < 0,05) wynosita
0,47 punktow procentowych w poréwnaniu z tucznikami GH AB, jakkolwiek odnotowane
wartosci moga by¢ jedynie przypadkowym efektem oddziatywania polimorfizmu genu
GH. Tendencje te miaty swoje przelozenie na warto$¢ energetyczng ocenianych wyrebow,
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gdyz najwyzsza kalorycznoscia polgdwicy i szynki charakteryzowaty si¢ osobniki o ukta-
dzie alleli odpowiednio AB (659,48 kJ) oraz AA (643,01 kJ), przy czym nie wykazano
statystycznych zaleznosci.

Tabela 6. Sktad chemiczny oraz warto$¢ energetyczna szynki w zalezno$ci od genotypu tucznikow
w locus GH
Table 6. Chemical composition and energy value of ham depending on the genotype of fatteners
in the GH locus

Gen()typy Woda Thuszez Biatko Kolagen Wartose
Intramuscular . energetyczna
GH Water Protein Collagen
%) fat %) (%) Energy value
GH (%) (k1/100 g)
genotypes $rednia £SD / mean £SD
AA 73,96 £5,07 3,47°£1,14 21,40 £1,66 1,21 +£0,11 643,01 £68,98
AB 74,17 £6,29 3,00°+1,62 21,89 £1,79 1,20 +£0,11 636,12 £58,75
BB 74,07 £6,76 3,32%+]1,45 21,56 £1,72 1,35 +0,09 641,08 £64,27

a, b... — w kolumnach réznia si¢ istotnie przy p < 0,05
a, b... — differ significantly in the columns at p < 0.05

Rybarczyk i in. [2007] w badaniach na tucznikach PIC nie wykazali istotnych za-
leznosci pomiedzy polimorfizmem w locus GH a sktadem chemicznym migsa. Autorzy
ci zanotowali, ze zawarto$¢ biatka wynosita 22,31%, a ttuszczu 2,07%. Wartosci te byly
nizsze od prezentowanych w tabelach 5 1 6.

WNIOSKI

1. Analiza asocjacji polimorfizmu genu GH z parametrami otluszczenia oraz umie-
$nienia tuszy wykazata, ze najgrubsza stoning cechowaty si¢ osobniki heterozygotyczne,
natomiast w tuszach tucznikdw o genotypie AA stwierdzono najwyzsza zawarto$¢ tkanki
migsniowe;.

2. Ocena udziatu handlowej postaci szynki, tj. bez skory i kosci, wykazata najwyzsze
warto$ci w odniesieniu do heterozygot AB (AB > AA).

3. Stwierdzono istotne oddziatywanie polimorfizmu w locus GH na warto$¢ wskazni-
ka wodochtonnosci poledwicy. Najwigcej wody luznej zawieraty poledwice pozyskane z
tusz tucznikow o uktadzie alleli AA.

4. Zanotowano istotne asocjacje pomi¢dzy polimorfizmem w locus GH a udziatlem
thuszczu w poledwicy i szynce. Najwiecej tego sktadnika znajdowato si¢ w poledwicy
tucznikow heterozygotycznych, a w szynce u osobnikow o genotypie AA.

5. Wyniki badan nie wskazuja na jednoznaczny wplyw analizowanego polimorfizmu
genu GH na cechy jakosci tuszy i mig¢sa.
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Zrédlo finansowania: Badania naukowe zostaty sfinansowane z subwencji MNiSW na utrzymanie
i rozwoj potencjatu badawczego w latach 2016-2018.

Summary. The aim of the research was to determine the quality of fatteners carcasses as well as the
physical characteristics and chemical composition of the loin and ham in relation to the polymor-
phism in the GH locus. In the experiment were used fatteners hybrids of the following breeds: Polish
Large White, Polish Landrace, Duroc and Pietrain, kept on an individual farm in the Podkarpackie
Voivodeship. GH gene polymorphism (SNP intron 2/ exon 2) was determined by PCR-RLFP meth-
od, using restriction enzyme Haell. Relationships between particular genotypes and the indicators of
muscle and fatness of the carcass as well as physical characteristics and chemical composition of the
loin and ham were set out. The AA genotype fatteners, compared to the AG genotype fatteners were
characterized by a significantly higher content of muscle tissue, the proportion of loose water in the
loin and fat in the ham, and a lower content in the weight of the whole ham and ham without skin
and bones, and the fat content in the loin. Heterozygotes were characterized by significantly higher
weight of the whole loin and ham and fat content in the ham.

Key words: fatteners, growth hormone gene, carcass, meat, quality
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